S1 Table. Somatic single nucleotide variants (SNVs) in bladder carcinoma in situ cells

Chrom  Startp Endp Ref_ Var_  Var_ Ref_ Var_  Var_  Seq_ Region Gene
allele  allele  type allele_ allele_ allele_ depth
count count freq
1 151021178 151021178 C T het 131 45 0.256 176 Exonic Clorf56
1 159505107 159505107 C G het 106 19 0.152 125 Exonic OR10J5
1 1583629 1583629 C G het 49 0.109 55 Intronic CDK11B
1 118067841 118067841 T C het 33 0.154 39 UTR3 MAN1A2 (NM_006699:¢c.*2262T>C)
1 03583841 93583841 G T het 27 10 0.27 37 Intronic MTF2
1 149763115 149763115 C T het 27 3 0.1 30 ncRNA_intronic HIST2H3DP1
1 161645158 161645158 G C het 24 4 0.143 28 Intronic FCGR2B
1 145014411 145014411 T C het 23 3 0.115 26 ncRNA_intronic LOC100996724
1 147931497 147931497 C G het 19 3 0.136 22 ncRNA_exonic LOC100996740
1 16946434 16946434 C T het 17 4 0.19 21 ncRNA_exonic CROCCP2
1 16891824 16891824 A G het 13 3 0.188 16 Intronic NBPF1
1 143184923 143184923 A G het 10 3 0.231 13 ncRNA _intronic LOC102723769
1 145220549 145220549 G A het 7 3 0.3 10 ncRNA _intronic NOTCH2NLR
2 172644088 172644088 C A het 48 6 0.111 54 Exonic SLC25A12
2 112616040 112616040 T C het 38 11 0.224 49 Intronic ANAPC1
2 90464753 90464753 C A het 23 5 0.179 28 Intergenic MIR4436A (dist=1352785),
LOC107985911 (dist=1340430)
2 24107544 24107544 C A het 10 3 0.231 13 Intronic ATAD2B
3 183954604 183954604 T G het 60 11 0155 71 Intronic VWASB2
3 46940200 46940200 C T het 54 6 0.1 60 Exonic PTHI1R
3 183495566 183495566 T A het 44 5 0.102 49 Intronic YEATS?2
3 28360470 28360470 C G het 32 6 0.158 38 Intronic CMC1
3 121213492 121213492 C T het 10 3 0231 13 Intronic POLQ
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