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Salmonella is a communicable enteric pathogen commonly found in foodborne diseases. We showed the prevalence 
of S. enterica serovars from domestic residents and overseas travelers. In 2004-2005 years, Weltevreden, Anatum, and 
Tallahassee were predominant Salmonella serovars from overseas travelers, but Enteritidis, Typhimurium, and Typhi 
were major Salmonella serovars from domestic residents. In order to analyze the trends of prevalence and distribution of 
the serovars, Salmonella surveillance with an international study is essential for the disease control and prevention. 
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서  론 

 
현대사회는 사람과 물자의 이동이 국경을 초월하여 매우 

자유롭기 때문에 식품매개질환 등 감염성질환의 확산과 집
단발병의 개연성이 증가하고 있다 (2). 식품매개질환 유발 
병원체들 중에서 살모넬라는 우리나라 뿐 아니라 전 세계적

으로도 가장 대표적인 병원성 장내세균 중의 하나이다 (2,7). 
인수공통 전염병원체인 살모넬라는 2,500여종의 다양한 혈

청형이 존재한다 (7). 살모넬라에 의한 식품매개질환을 감시

하고 오염원을 추적하기 위하여 혈청형을 동정하고 혈청형

의 유행을 분석하여야 한다 (2). 

현재까지 우리나라에서 분리되는 살모넬라 혈청형의 유행 
관련 논문은 제한적이었다. 본 저자들은 2004년부터 2년간 
검역소를 통하여 해외 여행객들에서 분리된 살모넬라와 시 · 
도 보건환경연구원 등에서 송부한 국내 거주자들의 살모넬

라 혈청형들의 유행을 분석해 보고자 하였다. 주요한 해외유

입 살모넬라 혈청형은 Weltevreden, Anatum, Tallahassee이었

으며 동남아 국가들을 여행한 사람들에게서 분리되었다. 그
러나, 국내 주요한 살모넬라 혈청형은 Enteritidis, Typhimu- 
rium, Typhi 등으로 나타나 혈청형의 분리빈도에서 차이를 
보였다. 

 
재료 및 방법 

1. 국내 살모넬라 혈청형의 확인시험 

국내에서 발생하는 살모넬라의 확인시험은 보건소 또는 
병 · 의원을 통하여 해당지역 보건환경연구원에 접수된 환자 
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대변검체를 Selenite Broth 또는 GN Broth에 1/10로 접종하

여 37℃에서 하룻밤 증균배양하였고, 다음날 감별배지인 
MacConkey와 SS (Shigella Salmonella) agar 배지에 접종하여 
1차 감별을 진행하였다. 다음날 배양된 집락을 선별하여 
Kligler Iron Agar (KIA), Sulfite indole Motility (SIM), Urea Agar 
Slant 배지 등을 이용한 생화학적인 시험을 수행하였고, 양성 
집락에 대하여 API20E (bioMerieux, MarcyIEtoile, France)을 
수행하여 살모넬라균종을 확인하였다. 최종적으로 혈청응집

검사를 통하여 균체 O 항원과 편모 H 항원을 유형을 검사하

여 혈청형을 결정하였다 (7). 

2. 해외 유입 살모넬라 혈청형의 확인시험 

검역소에서는 세계보건기구 (World Health Organization, 
WHO)의 콜레라 발생보고에 따라 지정한 검역 대상 10개국

인 태국, 필리핀, 인도네시아, 말레이시아, 인도, 베트남, 이
란, 이집트, 캄보디아, 그리고 북한으로부터 입국하는 항공

기와 선박의 승객 및 승무원들을 대상으로 적외선 열감지 
카메라를 이용한 발열 감시와 검역질문서를 실시하고 발열

이 있는 사람들 또는 검역질문서에 설사, 복통, 구토 등의 
증상을 표시한 사람들을 대상으로 채변 또는 직장 면봉을 실
시하여 가검물을 채취하였다. 채취한 가검물은 위에서 기술

한 보건환경연구원의 검사방법과 동일한 방법으로 실험하여 
혈청형을 결정하였다. 

 
결과 및 고찰 

 
2004년부터 2년간의 국내에서 유행하는 살모넬라 혈청형

은 Enteritidis가 49%를 차지하여 가장 빈도가 높은 혈청형으

로 나타났으며, S. typhimurium과 장티푸스의 원인병원체인 
S. typhi가 각각 15.8%와 7.9%를 차지하였다. 이들 3가지 혈
청형이 차지하는 빈도는 모두 합하여 72.7%이었다 (Table 1). 

S. enteritidis 혈청형은 2002년에 아시아에서 38%의 빈도

로 분리되었고, 전세계적으로도 2000년부터 2002년까지 가

장 빈도가 높은 혈청형이다 (2). S. typhimurium은 1997년 이
후 S. enteritidis, S. typhi와 함께 국내에서 가장 빈도 높은 
혈청형으로 phage type DT104와 같이 항생제 다제내성 빈도

가 매우 높은 혈청형이고 세계적으로도 빈도가 높아 특히 
phage typing, PFGE 방법 등으로 subtyping이 필요한 혈청형

이다 (3,4,9). S. typhi는 세계적으로 중부아시아와 동남아시

아에서 유행하며 우리나라에서도 빈도 높은 혈청형이었지

만 최근 들어 우리나라에서 장티푸스 환자의 발생이 줄어드

는 추세에 있어 분리건수도 함께 줄어들고 있다 (10). 그러

나, 과거 10년 전에는 빈도가 미미했던 파라티푸스 원인균

인 S. paratyphi A는 9번째로 분리빈도가 높아졌고 최근에는 

Table 1. Serovars of Salmonella isolates from domestic residents 
from 2004 to 2005 

Serovars Number of isolates (%) 

Enteritidis 458 (49.0) 

Typhimurium 148 (15.8) 

Typhi  74 (7.9) 

Braenderup  27 (2.9) 

London  25 (2.7) 

Rissen  21 (2.2) 

Montevideo  20 (2.1) 

Infantis  18 (1.9) 

Paratyphi A  15 (1.6) 

Thompson   9 (1.0) 

Virchow   8 (0.9) 

Agona   7 (0.7) 

Larochelle   7 (0.7) 

Hadar   6 (0.6) 

Bardo   5 (0.5) 

Hillingdon   5 (0.5) 

Kingston   5 (0.5) 

Paratyphi B   5 (0.5) 

Bareilly   4 (0.4) 

Riggil   4 (0.4) 

Schleissheim   4 (0.4) 

Schwarzengrund   4 (0.4) 

Derby   3 (0.3) 

Haardt   3 (0.3) 

Mbandaka   3 (0.3) 

Senftenberg   3 (0.3) 

Suberu   3 (0.3) 

Anatum   2 (0.2) 

Brandenburg   2 (0.2) 

Freiburg   2 (0.2) 

Indiana   2 (0.2) 

Potsdam   2 (0.2) 

Seremban   2 (0.2) 

Stanley   2 (0.2) 

Other serovars 26 (2.8) 

Total 934 
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S. paratyphi A의 quinolone계 항생제 내성률이 높아지고 있
다 (6). 

다섯번째로 분리빈도가 높은 S. london은 우리나라에서 
과거 분리빈도가 높지 않은 희귀 혈청형이었지만 2000년부

터 2002년까지 우리나라에서 오염된 분유로 인한 유아의 감
염사례가 발생한 후에 아직도 지속적으로 분리되고 있다 (5). 

전국 검역소에서 분리한 해외유입 살모넬라 혈청형 중에 
가장 빈도가 높은 것은 S. weltevreden으로 19.7%을 차지하

였다 (Table 2). 14 분리주 중에서 8주는 말레이지아 유래이며 
4주는 태국, 그리고 인도네시아와 필리핀 유래가 각각 1주이

었다. 그 다음으로 빈도가 높은 혈청형은 S. anatum (8.5%), 
S. tallahassee (7.0%), 그리고 S. corvallis (5.6%) 이었다. 

S. weltevreden은 말레이지아와 태국, 필리핀 등 동남아시

아 지역국가에서 가장 높은 빈도로 분리되는 살모넬라 혈청

형 중의 하나로 알려져 있다 (2,8,9). 주로 쇠고기, 양고기, 
오리, 참새우, 개, 원숭이, 그리고 쥐에서 분리되어 왔다. 국
내 유행 분리주에서 S. weltevreden이 차지하는 빈도는 아직 
미미하다. 태국에서는 1993년부터 2002년까지 사람에서 분리

된 살모넬라 혈청형을 분석한 결과 S. weltevreden, S. enteri- 
tidis, 그리고 S. anatum의 순서로 세가지 혈청형이 가장 많

은 빈도로 분리되었다 (1). 주목할 것은 S. enteritidis와 S. 
anatum 혈청형이 냉동닭고기와 냉동해산물, 그리고 S. wel- 
tevreden은 냉동해산물에서 높은 빈도로 분리된다는 것이다 
(1,2). 장티푸스균을 제외한 살모넬라 혈청형의 발생빈도는 
특정 동물 또는 식품과 관련성이 깊어 어느 한 지역 또는 한 
국가에 제한적인 것이 일반적이었다. 그러나, 현재는 다른 
국가의 식자재와 음식들이 더욱 자유롭게 수출입 되고 있기 
때문에 새로운 혈청형의 유입과 전파가 증가하고 있다. 따라

서, 살모넬라에 의한 감염질환의 관리와 예방을 위하여 지속

적으로 살모넬라 혈청형의 유행을 감시하고 분석하여야 할 
것이다. 
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